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El microbioma de las plantas juega un rol importante en su desarrollo y salud.
Diversos estudios han comprobado el efecto benéfico que algunas bacterias del
microbioma pueden ejercer en ellas (Trivedi et al., 2012; Shah et al., 2021). La
enfermedad Huanglongbing (HLB), es causada principalmente por la bacteria 
Candidatus Liberibacter asiaticus y provoca cambios fisiológicos en los cítricos que
reducen su producción. En México, el cultivo de cítricos es fundamental y se extiende
a 23 estados, entre ellos Veracruz. Este trabajo analiza el microbioma de la rizosfera y
raíces de plantas de limón mexicano, sintomáticas y asintomáticas a HLB, en una
huerta de manejo orgánico. El análisis bioinformático reveló mayor diversidad alfa en
la rizosfera sintomática, lo que sugiere que la sintomatología asociada a HLB podría
provocar una disbiosis, favoreciendo comunidades más diversas y filogenéticamente
dispersas. En contraste, en raíz, la diversidad fue mayor en la condición asintomática,
aunque con alta variabilidad entre muestras. La diversidad beta mostró que las
muestras de rizosfera sintomática presentaban mayor dispersión, mientras que las
asintomáticas se agruparon más estrechamente, reforzando la hipótesis de un
microbioma alterado por HLB. En raíz, las muestras sintomáticas tendieron a



agruparse, con cierta superposición con una muestra asintomática. El análisis de
abundancia diferencial permitió identificar géneros bacterianos regulados entre
condiciones. Estos resultados son clave para orientar estrategias de aislamiento y
evaluación de bacterias con potencial efecto promotor del crecimiento vegetal en
contextos de infección por HLB.
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